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Haunb6onee yacTble KOHTAKTbl aTOMOB aMUHOKUCIIOT C aTOMaMu HYKNenHOBbIX OCHOBaHWNM

B 60nbLion 6opo3ake AHK
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ATOMBI DA_N6 DA_N7 DA_C8 |DT_O4 DT_C5 DT _C6
ALA_CB ............ 423 ........... 293 ....... 262538 ........... 242 ........... 224 .....
ARGCZ ........... 523 ........... 544 ....... 521 ............ 851 ........... 806 ........... 675 .....
ARG_NE ........... 579 ........... 524 ....... 542 ............ 833 ........... 324 ........... 542 .....
ARG_NI_” ....... 1166 ......... 1002 ....... 883 .......... 1713 ......... 1061 ......... 1170 .....
ARG NH2 1896 1266 992 | 2274 1077 1232
ASN_NDZ ........ 842 ........... 301 ....... 576 ............ 679 ........... 188 ........... 295 .....

ASN_Om ......... 777 ........... 693 ....... 2” ............ 602 ........... 171 ........... 212 .....

Asp_om ......... 228 ........... 113 ......... 81 ............. 1 71 ............. 65 ............. 67 .....

ASP_ODZ ......... 398 ........... 190104 397 ........... 180 ........... 102 .....

Cys_SG .............. 54 ............. 69 ......... 57 ............. 1 00 ............. 22 ............. 62 .....

GLN_NEZ ......... 699 ........... 599 ....... 436 ............ 652 ........... 244 ........... 267 .....

GLN_OH .......... 707 ........... 553 ....... 212 ............ 693 ........... 225 ........... 249 .....

GLu_OE1 .......... 292 ........... 262155 ............ 427 ............. 85 ............. 97 .....

GLu_0E2 ......... 258 ........... 179”6 328 ............. 86 ........... 103 .....

GLy_CA ............ 257 ........... 316 ....... 307 ............ 431 ........... 175 ........... 169 .....

GLy_N .............. 185 ........... 191156 262 ............. 55 ........... 257 .....

G|_y_o .............. 146 ........... 131102 327 ........... 134 ........... 133 .....

H|5_CD2 .......... 114 ........... 135123 ............. 1 71 ........... 115 ........... 120 .....

|.||5_CE1 ............ 187 ........... 2]6135 201 ........... 129 ........... 132 .....

|.||5_ND1 ............. go ........... 190197 ............. 1 54 ........... 108 ........... 106 .....

|.||5_N|52 ........... 199 ........... 161”2 201 ........... 124 ........... 134 .....

||_E_CD1 ............ 234 ........... 241 ....... 215 254 ........... 112 ........... 136 .....

||_E_CGZ ........... 103 ........... 223 ....... 255 ............. 1 71 ............. 77 ............. 39 .....

LEu_Cm .......... 259 ........... 235 ....... 204 295 ........... 258 ........... 308 .....

LEu_CD2 ......... 256 ........... 153161 304 ........... 219 ........... 361 ......

Lys_Nz ............ 919 ........... 765 ....... 594 ............ 905 ........... 138 ........... 132 .....

MET_CE ........... 160 ........... 143121 ............. 1 97 ........... 112 ........... 139 .....

MET_SD ........... 147 ........... 132 ......... 73 206 ........... 155 ........... 142 .....

PHE_CH .......... 140 ........... 182131 210 ........... 297 ........... 273 .....

pHE_CEz .......... 150 ........... 151150 213 ........... 276 ........... 231 ......

pHE_Cz ............ 137 ........... 162133 ............. 1 90 ........... 299 ........... 318 .....

pRo_CB ........... 172 ........... 133167 328 ............. 86 ............. 32 .....

pRo_CG ........... 247 ........... 160 ....... 234 338 ........... 195 ........... 128 .....

SER_CB ............ 310 ........... 428 ....... 417 ............ 435 ........... 253 ........... 393 .....

SER_OG ........... 449 ........... 630 ....... 361 ............ 638 ........... 334 ........... 364 .....

THR_CGZ ......... 617 ........... 469 ....... 363 ............ 439 ........... 219 ........... 349 .....

THR_OG1 ......... 481 ........... 532 ....... 531 ............ 400 ........... 232 ........... 623 .....

TRP_czz ............ 47 ............. 92 ......... 35 75 ........... 105 ........... 159 .....

TYR_CH ........... 140 ........... 196195 ............. 1 93 ........... 197 ........... 329 .....

TYR_CEZ .......... 150 ........... 240 ....... 202 256 ........... 246 ........... 338 .....

TYR_OH ........... 375 ........... 3]9 ....... 363 ............ 439 ........... 220 ........... 502 .....

VAL_CG1 .......... 183 ........... 251 ....... 220 324 ........... 121 ........... 136 .....

VAL_CGZ .......... 261 ........... 198 ....... 233 334 ........... 1” ............. 37 .....
‘Cymma 15977 14468 12308 | 19359 9878 12617
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