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Молекулярные маркеры, используемые для идентификации Sr-генов

Ген Маркер Последовательность (5’→3’) Литературный источник

Sr2 Xgwm533 F-AAGGCGAATCAAACGGAATA 
R-GTTGCTTTAGGGGAAAAGCC

Hayden et al., 2004

Sr22 Xbarc121 F-ACTGATCAGCAATGTCAACTGAA 
R-CCGGTGTCTTTCCTAACGCTATG

Khan et al., 2005;  
Yu et al., 2019

Sr24/Lr24 Sr24#12

Sr24#50

F-CACCCGTGACATGCTCGTA 
R-AACAGGAAATGAGCAACGATGT
F-CCCAGCATCGGTGAAAGAA
R-ATGCGGAGCCTTCACATTTT

Mago et al., 2005

Sr31/Lr26 Scm9 F-TGACAACCCCCTTTCCCTCGT 
R-TCATCGACGCTAAGGAGGACCC

Weng et al., 2007

Sr32 Xbarc55 

Xstm773

F-GCGGTCAAGACACTCCACTCCTCTCTC 
R-CGCTGCTCCCATTGCTCGCCGTTA
F-AAACGCCCCAACCACCTCTCTC 
R-ATGGTTTGTTGTGTTGTGTGTAGG

Yu et al., 2009; 
 Dundas et al., 2007;  
Somers et al., 2004

Sr36 Xstm773-2 F-ATGGTTTGTTGTGTTGTGTGTAGG 
R-AAACGCCCCAACCACCTCTCTC

Tsilo et al., 2008

Sr39 Sr39#22 F-AGAGAAGATAAGCAGTAAACATG 
R-TGCTGTCATGAGAGGAACTCTG

Mago et al., 2009

Sr40 Xgwm344 F-CAAGGAAATAGGCGGTAACT 
R-ATTTGAGTCTGAAGTTTGCA

Wu et al., 2009

Sr47 Xgwm501 F-GGCTATCTCTGGCGCTAAAA
R-TCCACAAACAAGTAGCGCC

Faris et al., 2008

Линии пшеницы, несущие известные гены устойчивости к стеблевой ржавчине

Ген Образец Ген Образец

Sr2 complex Pavon76 Sr36 W2691SR36TT1
Sr36(CI12632)/8*LMPG
Cook

Sr39 RL6082

Sr2+Sr23 Buck Buck Sr40 RL6088

Sr22 SWSR22TB Sr32 C77.19.SR32
CnsSr32AS

Sr24 BTSR24AG Sr31 Avrora
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а – идентификация гена Sr22 c использованием молекулярного маркера Xbarc121: Sr22 – положительный контроль – линия 
SWSR22TB. Cтрелками указаны диагностические фрагменты с молекулярным весом 170, 197, 215 п. о. Продукты амплификации 
разделяли в 8 % акриламидном геле. «+» – наличие диагностического фрагмента; «–» – фрагмент с молекулярным весом 230 п. о; 
б – идентификация гена Sr32 c использованием молекулярного маркера Xstm773: Sr32 – положительный контроль – линия 
C77.19. SR32. Стрелкой указан диагностический фрагмент с молекулярным весом 209 п. о. Продукты амплификации разделяли в 
2 % агарозном геле. «+» – наличие диагностического фрагмента – 209 п. о.; «–» – фрагмент с молекулярным весом 153 п. о., h – гете
розигота;
в – идентификация гена Sr36 c использованием молекулярного маркера Xstm773-2: Sr36 – положительный контроль – линия 
W2691SR36TT1. Стрелкой указан диагностический фрагмент с молекулярным весом 155 п. о. Продукты амплификации разделяли в 
2 % агарозном геле. «+» – наличие диагностического фрагмента; «–» – фрагмент с молекулярным весом 200 п. о., h – гетерозигота. 
М – маркер молекулярного веса 50 bp “Fermentas” (а–в); К – отрицательный контроль – сорт Саратовская 29.

Результаты оценки содержания белка и клейковины в зерне  
и его качества у некоторых линий озимой пшеницы (2016)

Линия, сорт Масса 1000 зерен, г Содержание в зерне, % ИДК, ед. шкалы прибора

белка клейковины

1-16 50.0 16.0 29.7 92

149 -16 48.0 15.2 25.4 91

167-16 51.0 20.2 41.5 –

6-16 48.0 16.9 34.6 102

38 -16 47.0 13.5 24.7 103

30 -16 48.0 15.8 30.4 104

16 -16 46.0 16.9 35.2 –

48 -16 51.0 15.8 31.5 106

76 -16 45.0 15.8 31.6 114

86 -16 49.0 18.0 38.0 –

326 -16 44.0 16.9 35.2 104

128 -16 61.0 15.3 32.2 103

129 -16 63.0 15.0 29.8 98

Московская 39 49.0 17.6 31.4 87
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