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Supplementary figure 2

Meta Analysis

Study name Statistics for each stud Odds ratio and 95% CI

Odds Lower Upper
ratio limit limit Z-Value p-Value

Kawaijiri et al., 1993 1,357 0,843 2,183 1,258 0,208
Murata et al., 1996 0,634 0,321 1251 -1,315 0,188
Wang et al., 1999 1,198 0,669 2,147 0,607 0,544
Pierce et al., 2000 1,652 0,809 3,374 1,378 0,168
Hiraki et al., 2003 0,739 0,409 1,333 -1,006 0,315
Sakiyama et al., 2004 1,497 1,088 2,059 2,479 0,013
Zhang et al., 2006 1,399 1,121 1,747 2,964 0,003
Jung et al., 2008 1,261 0,755 2,106 0,887 0,375
Sreeja et al., 2009 2,157 1,289 3610 2925 0,003
Sobti et al., 2009 1,293 0,689 2,425 0,800 0,424
Chua et al., 2010 1,268 0,620 2,552 0,636 0,525
Kiyohara et al., 2010 1,161 0,746 1,807 0,661 0,509
Piao et al., 2011 1,741 1,448 2,093 5,898 0,000
Liu et al., 2013 0,581 0,401 0,842 -2,865 0,004
Lietal., 2013 1,518 1,046 2,202 2,198 0,028
Mostaid et al., 2014 4,713 2316 9,593 4276 0,000
Saikia et al., 2014 2,087 1,340 3,252 3254 0,001
Zhang et al., 2014 0,990 0,727 1,350 -0,061 0,952
Chowdhury et al., 2015 0,331 0,118 0924 -2,111 0,035
Bulgakova et al., 2019 4,583 1,382 15,202 2,489 0,013
Birgander et al., 1995 1,357 0,843 2,183 1,258 0,208
To-Figueras et al.,1996 1,327 0,437 4,034 0499 0,618
Pierce et al., 2000 0,829 0,312 2,201 -0,377 0,706
Fan et al.,2000 1,210 0,815 1,794 0,946 0,344
Liu et al., 2001 1,372 1,008 1,865 2,013 0,044
Papadakis et al., 2002 0,039 0,002 0692 -2,210 0,027 L
Miller et al.,2002 1,484 1,085 2,029 2,470 0,014
Wu et al., 2002 1,472 0,902 2,401 1,546 0,122
Su et al., 2003 0,429 0,080 2288 -0,992 0,321
Szymanowska et al., 2006 0,707 0,342 1,461 -0,936 0,349
Popanda et al., 2007 1,610 0,965 2,688 1,822 0,068
Nadji et al., 2007 0,392 0,165 0,933 -2,118 0,034
Mechanic et al., 2007 0,930 0467 1,853 -0,206 0,837
Giuliani et al., 2007 0,938 0,246 3,566 -0,095 0,925
Fernandez-Rubio et al., 2008 1,003 0,606 1,660 0,013 0,990
Buyru et al., 2008 0429 0,155 1,185 -1,633 0,103
Souto-Garcia et al., 2012 1,263 0,774 2,030 0,917 0,359
1,219 1,061 1,402 2,793 0,005
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Supplementary figure 3

Meta Analysis

Study name Statistics for each stud! Odds ratio and 95% CI

Odds Lower Upper
ratio limit limit Z-Value p-Value

Kawajiri et al., 1993 0,638 0,408 0,998 -1,969 0,049
Murata et al., 1996 1,370 0,731 2,566 0,982 0,326
Wang et al., 1999 0,672 0403 1,119 -1529 0,126
Pierce et al., 2000 0,758 0,391 1,467 -0,823 0,411
Hiraki et al., 2003 1,527 0,889 2621 1,534 0,125
Sakiyama et al., 2004 0,711 0526 0,959 -2,230 0,026
Zhang et al., 2006 0,677 0,560 0,819 -4,015 0,000 L ]
Jung et al., 2008 0,819 0,509 1,318 -0,822 0,411
Sreeja et al., 2009 0,575 0,360 0,917 -2,325 0,020
Sobti et al., 2009 0,840 0,500 1,410 -0,660 0,509
Chuaetal., 2010 0,890 0,496 1,595 -0,393 0,695
Kiyohara et al., 2010 0,804 0,530 1,221 -1,023 0,306
Piao et al., 2011 0,628 0528 0,746 -5284 0,000 [ ]
Liuetal., 2013 1,756 1,260 2,449 3,321 0,001 =
Lietal, 2013 0,665 0479 0,922 -2443 0,015
Mostaid et al., 2014 0,337 0,179 0,632 -3,385 0,001 e
Saikia et al., 2014 0,515 0,343 0,772 -3,211 0,001 -
Zhang et al., 2014 1,017 0,808 1,281 0,147 0,883
Chowdhury et al., 2015 2,293 0972 5410 1,895 0,058
Bulgakova et al., 2019 1,121 0,384 3,274 0,209 0,834
Birgander et al., 1995 0,638 0,408 0,998 -1,969 0,049
To-Figueras et al., 1996 0,806 0,270 2,403 -0,387 0,698
Pierce et al., 2000 0,997 0,383 2,598 -0,006 0,995
Fan et al.,2000 0,856 0,590 1,243 -0,816 0,415
Liu et al., 2001 0,804 0,595 1,084 -1,430 0,153
Papadakis et al., 2002 14,164 0,818245220 1,822 0,068 L
Miller et al.,2002 0,727 0,538 0,981 -2,085 0,037 =
Wu et al., 2002 0,750 0463 1,213 -1,173 0,241 e
Su et al., 2003 2,458 0,503 12,022 1,111 0,267 T
Szymanowska et al., 2006 1,716 0,844 3,491 1,491 0,136 el
Popanda et al., 2007 0,706 0428 1,163 -1,369 0,171 L o &
Nadii et al., 2007 3,230 1,422 7,339 2,800 0,005 e
Mechanic et al., 2007 1,155 0,587 2,271 0417 0,677
Giuliani et al., 2007 1,289 0,352 4,726 0,383 0,702
Fernandez-Rubio et al., 2008 1,114 0,680 1,825 0,428 0,669
Buyru et al., 2008 1,366 0,536 3,481 0,654 0,513
Souto-Garcia et al., 2012 0,877 0,547 1,406 -0,545 0,586
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Funnel Plot of Precision by Log odds ratio
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