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Таблица S1. Олигонуклеотиды для ОТ-кПЦР

Ген Последовательность Продукт

nbEF1a 5’-ttcttgaggctcttgaccagatc-3’
5’-ctgggtcatccttggagtttg-3’

Фактор элонгации

CAC 5’-cctccgttgtgatgtaactgg-3’
5’-attggtggaaagtaacatcatcg-3’

Компонент клатрин-адапторного комплекса

TBP 5’-ggagccaaaagtgaacaacag-3’
5’-cgtaacttgagaaagcaccgt-3’

TATA-связывающий белок

PR-1a 5’-gcagatgtaggtgtagaacctttg-3’
5’-aaatcgccacttccctcagc-3’

PR белок с неизвестной функцией

PR-3a 5’-ttttctggatcaccactgacattg-3’
5’-agcatctcgttgaacaagtcattc-3’

Хитиназа

RLK2 5’-accgggttctttgtggttctcc-3’
5’-ggactagcggatgttgtggtcac-3’

Рецепторподобная киназа

RLK5 5’-tggaattgttgttggatctgtagtg-3’
5’-atatgaacccacatcaacagacct-3’

Рецепторподобная киназа

FLS2 5’-tctcaggccatgcagcatca-3’
5’-tcccaacgcgagaagaatgaga-3’

Рецепторная киназа

COI1 5’-tggcgaagggatgccttgaa-3’
5’-gtcgagcaaaaccagccgaaa-3’

«Коронатин-нечувствительный» белок

WAK1 5’-gagctagaagccgggttgct-3’
5’-tgttcgagacccacagtgaca-3’

Связанная с клеточной стенкой киназа 1

nbJAZ3 5’-cggcagataaagctaaggaaatc-3’
5’-cgattggtaaatctccagaaataatagg-3’

Негативный регулятор жасмонат-зависимых генов

SAND 5’-ttgcttggaggaacagacg-3’
5’-gcaaacaggacccctgaatc-3’

Белок с неизвестной функцией

stEF1A 5’-ttgatgctcttgaccagattaacg-3’
5’-acgggcacagttccaatacc-3’

Фактор элонгации

PR1A 5-gggagaagccaaactacaactatg-3’
5’-ttgcatgaaatgaaccaccatcc-3’

PR белок с неизвестной функцией

PR3 5’-aataagccatcatgccacaacg-3’
5’-gcagtattcggacccatccc-3’

Хитиназа

stJAZ 5’-atcggaaccggaaaaggcac-3’
5’-aaggtacttttgcagtcagcct-3’

Негативный регулятор жасмонат-зависимых генов

RLK6 5’-gtaggtgcggggaagaagga-3’
5’-tgcagcaacactaccctcact-3’

Рецепторподобная киназа
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Таблица S2. Функциональная характеристика экспериментально исследованных LRR-RLKIII

Ген Кластер Роль продукта гена Литературный источник

atIMK2 I Устойчивость к осмотическому стрессу Vu et al., 2020

atIMK3 I Устойчивость к солевому и/или осмотическому стрессу ten Hove et al., 2011а

atARLPK1, atARLPK2 II Псевдокиназы, негативные регуляторы иммунного ответа  
при бактериозе

Niu et al., 2016

atTMKL1 II Функции не определены. Транскрипционно активен  
в различных органах и во время созревания стручков

Valon et al., 1993

atRDK1 III Регулирует передачу сигналов абиотического стресса  
и АБК-опосредованного раннего развития проростков

Kumar et al., 2017

atSENRK1 III Негативный регулятор старения листьев у Arabidopsis Wang Q. et al., 2023

atZAR1 III Регулятор ассиметричного деления зиготы, контроль судьбы 
дочерних клеток

Yu et al., 2016

atGHR1 IV Регулирует движение устьиц посредством активации  
анионных каналов SLAC1 под воздействием АБК, АФК  
и высоких концентраций CO2

Hua et al., 2012;  
Sierla et al., 2018

atSIRK1 IV Регулятор осмотического ответа Wu et al., 2013

atPRK1, atPRK2, atPRK3, 
atPRK4, atPRK5, atPRK6, 
atPRK7, atPRK8

V Прорастание пыльцевой трубки Takeuchi, Higashiyama, 2016

zmWIP4, zmWIP3 VI Контроль развития эмбриональных корней.  
Регуляция плотности устьиц. Взаимодействие с эффектором WtsE 
Pantoea stewartii subsp. stewartii из AvrE-семейства

Jin et al., 2016;  
Diaz-Ramirez et al., 2022;  
Du et al., 2022

atAT1G60630 VI Дифференцировка замыкающих клеток и развитие устьиц Paul, Srinivasan, 2020

mdDIPM3 VI Слабое взаимодействие с эффектором DspA/E Erwinia amylovora Meng et al., 2006

mdDIPM1 VI Взаимодействие с бактериальным эффектором  
DspA/E E. amylovora

Meng et al., 2006

atPXC1 VII Развитие сосудов и образование вторичной клеточной стенки  
в волокнах ксилемы

Wang J. et al., 2013

mdDIPM2 VII Взаимодействие с эффектором DspA/E E. amylovora Meng et al., 2006

mdDIPM4 VII Взаимодействие с DspA/E E. amylovora.  
Нокаут mdDIPM4 ослаблял симптомы бактериального ожога

Meng et al., 2006;  
Pompili et al., 2020

nbRLK2 VII S-ген по отношению к P. versatile.
Сайленсинг nbRLK2 блокирует развитие реакции  
сверхчувствительности N. benthamiana, индуцируемой P. versatile

Бадалян, Николайчик, 2014

atRUL1 VIII Негативный регулятор вторичного роста стебля Agusti et al., 2011

atKOIN VIII Контроль деления корневых клеток Rodriguez-Furlan et al., 2022

atAT5G24100 VIII Экспрессируется в корнях, задействован в сигнальных цепях 
индуцируемых абиотическим стрессом

Lin et al., 2011;  
Han et al., 2015

slTARK1 IX Регулирует движение устьиц под действием бактерий  
и биотических элиситоров. Взаимодействует с эффекторным 
белком XopN Xanthomonas сampestris. S-ген по отношению  
к Pseudomonas syringae. Растения со сверхэкспрессией TARK1 
чувствительны к бактериальной инвазии P. syringae

Kim et al., 2009;  
Guzman et al., 2020

atQSK1 IX Развитие боковых корней. Ответ на осмотический стресс,  
контроль аквапоринов

Grison et al., 2019

atLRR1 IX Толерантность к засухе. Участвует в регуляции взаимодействий 
между A. thaliana и полезным эндофитом Piriformospora indica.  
Ортолог перца отвечает за запуск клеточной гибели  
при иммунном ответе

Sherameti et al., 2008;  
Choi et al., 2012;  
Chen et al., 2021
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Ген Кластер Роль продукта гена Литературный источник

zmWIP5 IX Определение судьбы дистальных стволовых клеток в корневых 
меристемах. Взаимодействие с бактериальным эффектором 
WtsE Pantoea stewartii subsp. stewartii

Jin et al., 2016;  
Diaz-Ramirez et al., 2022;  
Du et al., 2022

atRKL1 IX Контроль роста корня и иммунного ответа при внедрении 
Ralstonia solanacearum

Tarutani et al., 2004b;  
ten Hove et al., 2011b;  
Demirjian et al., 2022

atRLK902 IX Активатор роста корней и устойчивости к ложной мучнистой 
росе, вызываемой Hyaloperonospora arabidopsidis. Активатор 
иммунитета против P. syringae

Tarutani et al., 2004a;  
ten Hove et al., 2011a, b; 
Zhao et al., 2019

nbEIR1 IX S-ген по отношению к P. versatile. Сайленсинг nbEIR1 блокирует 
реакцию сверхчувствительности N. benthamiana, индуцируемой 
P. versatile. Активатор INF1-индуцированной устойчивости  
к оомицетам

Бадалян, Николайчик, 2014; 
Zhang et al., 2023
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