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Рис. S1. Число сайтов инсерции транспозонов разных семейств в староместных сортах нута.

Рис. S2. Голубым обозначены дискордантные парные прочтения для трех образцов, где одно чтение сопоставлено с референс-
ным геномом, а другое – с последовательностью транспозона hAT (hAT-Charlie) в позиции Ca6_31416746. Пунктирная вертикаль-
ная линия обозначает место инсерции.



2 Вавиловский журнал генетики и селекции / Vavilov Journal of Genetics and Breeding • 2025 • 29 • 1

V.A. Stanin, М.A. Duk, А.A. Kanapin 
А.A. Samsonova, S.Yu. Surkova, М.G. Samsonova

Chickpea diversity driven  
by transposon insertion polymorpism

Рис. S3. Бирюзовым обозначены дискордантные парные прочтения для трех образцов, где одно чтение сопоставлено с референс-
ным геномом, а другое – с последовательностью транспозона non-LTR (L1) в позиции Ca7_12253349. Пунктирная вертикальная 
линия обозначает место инсерции.

Рис. S4. Зеленым обозначены дискордантные парные прочтения для трех образцов, где одно чтение сопоставлено с референсным 
геномом, а другое – с последовательностью транспозона PIF (PIF-Harbinger) в позиции Ca3_32351311. Пунктирная вертикальная 
линия обозначает место инсерции.


